Referat fran forelasning av Elisabeth Rodin, om avel i sma populationer

Elisabeth Rodin var inbjuden och féreldaste for oss om vad som ar viktigt att
tanka pa vid avel i sma populationer.

Storsta utmaningen och det som maste prioriteras i sma raspopulationer ar att
bibehalla sa stor genetisk variation som mojligt. Inom populationer med
stangda stambdcker (vilket alla raser har) sker hela tiden en konstant 6kning av
inavelsgraden. Att halla denna 6kning sa liten som mojligt ar avgérande for
rasens overlevnad. Nar inavel 6kar och den genetiska variationen minskar ar
risken for att recessiva defektanlag ska komma till uttryck storre och
mojligheten att avla bort eventuella defekter mindre. En minskad genetisk
variation bidrar i langden till inavelsdepression, som innebar mindre
fruktsamhet, minskad kullstorlek och foérsamrad tillvaxt och livskraft hos
valparna.

For att bibehalla sa stor genetisk variation som majligt i rasen bér sa manga
individer som majligt anvandas i avel. Man bor undvik kraftig inavel, avelsdjur
bor vara sa lite beslaktade med varandra som maligt. En generell
rekommendation ar att inavelsgraden bor vara under 2,5% beraknar pa 5
generationer eller 0,5% per generation. Det ar viktigt att kanna till att
importerade djur registreras endast med treledsstamtavla i

rasdata och darfor underskattas vanligen inavelsnivan. Inavelsnivan for djur
med ofullstandig hdarstamning underskattas ocksa ofta. Nar man importera
avelsdjur eller anvand avelsdjur utomlands boér man vélja de djur med sa |ag
grad av slaktskap till befintliga populationen i Sverige som majligt.

Nar man véljer avelsdjur bér man férséka anvand avelsdjur ur sd manga
familjer som mojligt och undvik att upprepa tidigare gjorda kombinationer.

For att bevara en sadan numerart liten raspopulation som Hollandsk
Herdehund har behdver vi prioritera att bibehalla genetisk variation, framfor
andra avelsmal. Viktigt att tdnka pa for uppfodarna ar att valja nagra fa
avelsmal utover att bibehalla genetisk variation for att kunna hitta avelsdjur.
Man kan inte ha for mycket krav pa avelsdjur nar man inte har sa stort
avelsurval.

Under foreldasningen pratades det daven om olika hdlsotester. Halsotester ar bra
om de anvandas for en sjukdom som utgor ett utbrett och kliniskt problem i
rasen. Att testa for sjukdomar som inte utgor ett kliniskt problem i rasen



riskerar istallet begrdnsas avelsbasen pa felaktiga grunder. Fler tester betyder
inte friskare individer.

Nar det kom till DNA tester hanvisade Elisabeth till SKKs policy. Dar finns att
lasa féljande: "SKKs avelskommitté vill understryka vikten av att man i
avelsarbetet utgar ifran hur vanligt forekommande och hur stort kliniskt
problem en sjukdom &r, snarare an att utga ifran vilka tester som

finns tillgangliga. Om en sjukdom inte utgor ett kliniskt problem i rasen
och/eller det DNA-test som erbjuds for denna akomma inte anses tillforlitligt ar
det battre att avsta fran att testa sin hund. Risken ar annars att avelsbasen
begransas pa felaktiga grunder, eftersom du som uppfodare ar skyldig att ta
hansyn till testresultatet i ditt avelsarbete.” -
https://www.skk.se/sv/uppfodning/halsa/dna-tester/Generell-policy/

Det namndes dven att ett DNA bor vara validerat for sjukdomen i rasen, detta
ar inte samma sak som att ett foretag sager att testet ar validerat. Att testet ar
validerat for sjukdomen i rasen innebar att man faststallt att genmutationen
man testar for ar orsaken till sjukdomen i rasen. En genmutation kan ha olika
effekt i olika raser. Det ar dven viktigt att skilja pa DNA tester for sjukdomar
som orsakas av recessiva genmutationer och DNA tester som testar for sa
kallade riskgener.

Rasklubben tackar Elisabeth Rodin for intressanta foreldasningar och tackar de
medlemmar som deltog for givande diskussioner!



